
 چکیده

به طور  ها ین باکتریامی باشند.  و حیوانات  ها مجرای گوارشی انسان ان طبیعیها ساکنوس انتروکوک مقدمه:

های  . عفونتشوند یافت میپنیرهای سنتی مختلف در محصولات لبنی از جمله شیر خام و انواع شایع 

تعیین هدف از این مطالعه  .د می شوندایجاانتروکوکوس فیسیوم  و انتروکوکوس فکالیس توسط عمدتاًانتروکوکی 

گونه های  بین ارتباط کلونال بررسینس و فاکتورهای ویرولاشناسایی  ،تیکیحساسیت آنتی بیو الگوی

   .بود سنتی انواع پنیرو  از نمونه های بالینیجدا شده انتروکوکوس فیسیوم   و انتروکوکوس فکالیس

 و آموزشی دانشگاهی بیمارستانهفت به دست آمده از  ینتروکوکابالینی ایزوله  061تعداد مواد و روش ها: 

به دنبال شناسایی  .جمع آوری گردیدشهرهای ارومیه و تبریز نمونه پنیر سنتی از فروشگاه های لبنی  01تعداد 

شناسایی سپس،  .شد تعیین های فنوتیپی روش استفاده از با ها ایزوله بیوتیکی آنتی حساسیت یوالگ، ایزوله ها

در نهایت، ارتباط کلونال تمامی . گردید انجامروش مولکولی  بههمراه با ژنوتیپ های مقاومت  ژن های ویرولانس

( PFGEبا استفاده از پالس فیلد ژل الکتروفورزیس ) (VRE)ایزوله های انتروکوکوس مقاوم به ونکومایسین 

  مطالعه گردید. 

            به عنوان به ترتیب %( 77/20ایزوله ) 50%( و 02/87زوله )ای020، انتروکوکی ایزوله بالینی 061از نتایج: 

یافت  VRE به عنوان%( 80/07)ایزوله  51تعداد  .شناسایی شدندانتروکوکوس فیسیوم  وانتروکوکوس فکالیس  

سطح یسین مقاوم به جنتام%( 65/01)ایزوله  70 . بودند vanAژن  حامل%( 01)ایزوله  28شدند. از این تعداد، 

با استفاده  MIC نتایجبودند.  aac(6ʹ)Ie-aph(2ʺ)Ia ژن دارای ها و همه ایزوله شناسایی گردیدند (HLGR) بالا

و % 011، %66/66به ترتیب دالفوپریستین و داپتومایسین،  یک های لینزولید، کوئینوپریستین/آنتی بیوتاز 

یسین پفامیربه  بیوتیکی نسبت مقاومت آنتیالگوی شایع ترین . مقاومت نشان داد VREدر ایزوله های  % 66/66

نمونه پنیر سنتی،  01از . شناسایی شده بودژن ویرولانس شایع ترین gelE (0/ 78%  ). مشاهده شد%(  2/86) 

( و 61)تعداد= %(55/75)انتروکوکوس فکالیس  ، شامل انتروکوکوسحاوی گونه های ( %06) نمونه 67تعداد 



در نمونه های پنیر ارومیه و تبریز به شیوع انتروکوکوس ها بودند. ( 7)تعداد= %(68/06)انتروکوکوس فیسیوم 

در  مقاومت آنتی بیوتیکیالگوی شایعترین  .بود cfu/g015×7/0– 015×0/0 و cfu/g 010×8/0– 016×0/0ترتیب 

 نس شناسایی شده شایعترین ژن ویرولا .%( مشاهده شد2/80) نسبت به ریفامپسینذکر شده در بالا، نمونه های 

cpd (8/05 )%بر اساس تایپینگ  .بودPFGE های ایزوله ،%01بیش از تشابه با در نظر گرفتن  و VRE  06در 

 سویه های( در بین Diversityتنوع ژنتیکی )بروز در نگاه کلی، شدند. ( طبقه بندی A-Pگروه مختلف )

هر بین انتشار کلونال در همچنین بیشتر بوده و  انتروکوکوس فکالیس سویه های نسبت به انتروکوکوس فیسیوم 

 شود. مشاهده میمقاوم به ونکومایسین نیز انتروکوکوس فیسیوم  و  انتروکوکوس فکالیسدو گونه 

وجود  ایزوله های بالینی آشکار نمود.بین را در  HLGRو  VREسویه های  نتایج شیوع بالای ایننتیجه گیری: 

در بین سویه از سایر تظاهرات مشاهده شده  ،تشار کلونال و الگوهای ژنتیکی مشابه، ان(Diversity) تنوع ژنتیکی

های استاندارد تایپینگ  استفاده از روشمی تواند چالش مهمی در این منطقه باشد. بودند که  VREهای 

تمال و همچنین بررسی اح  VREهای سویهمولکولی برای بررسی وجود تنوع ژنتیکی و انتشار کلونال در بین 

 .ضروری می باشدو جامعه  های مختلف بین بیمارستان ها انتقال این باکتری

، سنتیویرولانس، پنیر ، مقاومت، آنتی بیوتیک، انتروکوکوس فیسیوم ،انتروکوکوس فکالیسکلید واژه ها: 

PFGE  

 

 


